FORMULARIO - GENETICA E MELHORAMENTO DE PLANTAS

GENETICA DE POPULACOES

Em regime de autofecundacdo cruzando duas plantas
homozigoticas

Tende-se para a homozigocidade com o avanco das geracdes, segundo a
expressao:
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% homozigbticos = (1 ~ o1

em que g representa a ordem da gerac&o.

Mutagao recorrente unidirecional (mutagdo 4, — A,
ataxa u,

Frequéncia de A, na geracéo n:
I =1-(1-w"(1 - qo)
sendo p, e q, a frequéncia inicial de A, e A,, respetivamente.

Mutacao recorrente reversivel (mutacdo A; —» A, a
taxau e 4, - A; ataxav)

A frequéncia de equilibrio de A4, (g,) atinge-se quando g, = i

Dominancia completa de A; e selecdo contra A4,

Se em cada geracéo todos os individuos A, A, forem eliminados (s = 1),
0 nlmero de geracdes (t) requerido para mudar a frequéncia do alelo de

qo para q, €
1 1

Ca Qo

Distribui¢do Binomial

Funcéo de probabilidade:
P(X=x)= (T) prg™,

m € o numero de provas de Bernoulli, p é a probabilidade de sucesso, g é
a probabilidade de insucesso).

Teste ao equilibrio de Hardy-Weinberg (H-W) (para
um anico locus com 2 alelos)

_F)2
Estatistica do teste: X? = ;Ll(ol;l)
L

a —n° de classes de resultados possiveis.

~x?,, sob H,

X005 1 = 3-84
. F = He—Hp
Indice de fixacdo (F) T He !

H, é a frequéncia esperada de heterozigoticos obtida segundo a lei de H-
W; H, é a frequéncia observada de heterozig6ticos na populagéo.

Coeficiente de endogamia (fyx) de um individuo, a
partir do seu pedigree

1 i
fo=(3) @+£a,
em que A é o0 ascendente comum, f, é o coeficiente de endogamia de A e
i € 0 nimero de individuos ao longo dos quais os alelos séo transmitidos.




FORMULARIO - GENETICA E MELHORAMENTO DE PLANTAS

GENETICA QUANTITATIVA

Para o modelo classico a 1 factor de efeitos aleatorios:

~2
ro
O melhor preditor empirico linear ndo enviesado (EBLUP) do | EBLUP(g;) = ﬁ(médiu genbtipo i — média geral)
efeito genotipico i (g;) com r repeticdes r6g +0%
~2 A2
O estimador da variancia do erro de predicao (PEV) do efeito PEV, = 070y
genotipico para o genotipo i r6%, + 62,
A2
Precisdo relativa associada ao EBLUP do efeito genotipico do REL; = "9
gendtipo i (REL;) 6%, + 6%,
Tabela de anélise de variancia do modelo a 1 factor de efeitos :’"'Ve.d”a”a‘é" — - - ZQ'G Q':'m Sl —
aleatorios, equilibrado (com a gendtipos, r repetiches por | [ oretres e sendtiey “7 b e
genétipo) Residuos (no mesmo gendtipo) a(r—1) SQRE QMRE a.?
Em modelos ndo equilibrados e com estruturas de covariancias
complexas: L PEV
Uma medida aproximada da heritabilidade em sentido lato (ao hg=1- 62

nivel da média dos genétipos)

Precisdo relativa associada ao EBLUP do efeito genotipico do
gendtipo i (REL;)

emque PEV representa a média da variancia dos erros de predi¢do
dos efeitos genotipicos

PEV,
G5

REL,=1-

Populagdes experimentais P1, P2, F1, F2 e Backcross (P1 e P2 linhas
puras)

A soma de duas variancias fenotipicas de dois cruzamentos
retrogrados: V,(B1) + Vp(B2)=V,+2Vp+ 2V,

Analise de familias de meios irmaos

Heritabilidade ao nivel da média das familias, aplicada a todos os
modelos

Precisdo relativa associada ao EBLUP da familia i (REL;),
aplicada a todos os modelos

PEV

~2
O-fam

sendo PEV a média da variancia dos erros de predi¢gdo dos EBLUPS
das familias

hj%am =1-

PEV,
(1+ F)62

fam
em que PEV ¢ a estimativa da variancia do erro de predicdo do efeito

da familia i, F é o coeficiente de endogamia dos individuos.

REL,=1-

Tabela de analise de variancia do modelo a 1 factor de efeitos Fonte de variagio GL sa | aw | Eaw
aleatorios, equilibrado (com a nimero de familias, b nimero de Entre familias a-1 | soFam| QMFam bopen? + 0,2
meios irmaos por familia (tamanho da familia)) Residuos (entre descendentes | a(b—1) | SQRE | QMRE 0
dentro da familia)
R . L . = LoVexpy
Correlagdo fenotipica entre a caracteristicax e y (;,) P~ gpxopy

Pode ser escrita em funcdo das heritabilidades das caracteristicas:

o= i () (i)

sendo, 7, a correlagéo genética e r a correlagdo ambiental.

Correlagdo genética entre a caracteristicax e y ()

cov,
. = SOVaxgy

O—gXo_gy

O teste de hipoteses a componente de variancia genotipica (ou
variancia das familias de meios-irmdos) baseia-se em testes de
razdo de verosimilhancas.

A estatistica do teste de razdo de verosimilhancas restritas é dada por
A =2(lg, — lg,)~x?#, sob H,

sendo lg, a log-verosimilhanca restrita associada ao modelo completo
e lg, a log-verosimilhanca restrita associada ao modelo reduzido

(sem efeitos genotipicos (ou sem efeitos das familias))

)(20_05 = 3.84




