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3. O sulfato como principal fonte de enxofre para
as plantas. Assimilacao do iao sulfato

3.1. Activagédo de SO,% , formagao de APS e
de PAPS

3.2. Reducao do sulfato de APS a sulfito e a
sulfureto

3.3. Assimilacao de sulfureto e sintese da
cisteina

3.3.1. Regulacao da assimilagao do sulfato.
Interacao do metabolismo do N e do S: o papel do
aminoacido O-acetilserina



Esquema geral da assimilagao do sulfato nas plantas
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Esquema geral da via de assimilagao do sulfato
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Esquema geral da via de assimilagao do sulfato
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Activacao do sulfato - reaccao catalisada pela ATP sulfurilase
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Reducao de APS pela APS
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Modelo baseado na hipotese da reaccao de reducao da
APS catalisada pela enzima APS redutase (APSR)
ocorrer em trés passos
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APS redutase: dimero de mondmeros com 43kDa ligados por uma ligacao
bissulfeto (S-S).

A APS redutase tem dois dominios distintos: um dominio do tipo APSR
e outro de tipo tiorredoxina@ que catalisam

passos independentes da reducao de APS:

1 — transferéncia do sulfito (803%) do APS para a o residuo de cisteina (S-) e libertagao
de AMP (segundo o modelo, nesta etapa n&o participa o dominio tioredoxina; 2 -
formacao de uma ligacao intramolecular S- com sulfito e libertacdo do sulfito; 3 -
através da reac¢cao com GSH (dominio tipo tiorredoxina) permite a enzima recuperar a

forma de dimero inicial

Bowsher, Steer, Tobin 2008
Plant Biochemistry,
Garland Sci, Taylor & Francis Gr., UK, pp.268



Efeito da caréncia de enxofre na expressao e actividade da
APSredutase A)
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Sistema da cisteina sintase - reacgdes catalisadas pelas
enzimas SAT e OASTL
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Cisteina sintase — Serina acetiltransferase e O-acetylserina(tiol)liase
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